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6 mutanti puntiforminelgene ril: a—b-c—d—-e—f delfago A, sono stati fatti ricombinare nel ceppo B di E. colicon 5
delezioni dello stesso gene: 1-2-3-4-5.

| risultati della ricombinazione sono indicati nella tabella, dove: + indica che dopo 'incrocio si ottengono ricombinanti

selvatici, mentre — indica che dopo Uincrocio si ottengono solo i mutanti incapaci di sviluppare lisi in un ceppo K di E.
coli.

Si disegni una mappa del gene rll indicando ’estensione delle delezioni e le posizioni delle 6 mutazioni (a-b-c-d-e-f).

Mutazioni puntiformi
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Evncitio 2,
In un esperimento di mappatura di geni richiesti per la formazione del capside del batteriofago T4 sono state utilizzate 8 delezioni: 1

—-2-3-4-5-6-7-8. Iltest di complementazione in E. coli K(A) ha prodotto i risultati nella tabella a dove: + = lisi / — = assenza di
lisi.

1. Quanti gruppi di complementazione ci sono?
Successivamente si fa un test di mutagenesi indotta con EMS il quale ha permesso di isolare 14 mutazioni (a, b, ¢, d, e, f, g, h, i, j, k, L,
m) che determinano una formazione dei capsidi alterata. Ciascun mutante & stato fatto ricombinare con le delezioni identificate
precedentemente in E. coli B e la progenie risultante & stata utilizzata per infettare E. coli K(A). | risultati sono mostrati nella tabella b
dove: + = lisi / — = assenza di lisi.
2. Disegnare la mappa delle delezioni ed inserire le mutazioni trovate.
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1. Quanti gruppi di complementazione ci sono?
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2. Disegnare la mappa delle delezioni ed inserire le mutazioni trovate.
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7 mutanti per delezione nel cistrone A della regione ri/l del fago T4 sono saggiati a coppie per individuare i
ricombinanti di tipo selvatico. In guesto modo € stata costruita la Tabella 1, dove:

* + -2 ricombinazione;

* 0 -2 noricombinazione.

1. Costruire la mappa di queste delezioni.
2. Vengono prese 5 mutazioni puntiformi che vengono saggiate peri ricombinanti di tipo selvatico con le delezioni

del punto 1. I risultati di questa analisi sono mostrati nella Tabella 2 ( + = ricombinazione; 0 2 no
ricombinazione). Si determini Uordine delle mutazioni puntiformi eventualmente modificando la mappa citologica.

TABELLA 1
1 2 3 4 5 6 7 TABELLA 2
1 /0 0 0 0 0 0 O 1T 12 13 T2 15 16 17
2 0 + + 0 +* .- a 0 + 0 + + " 0
; ¢ 9 ¢ 0 0 b |0 |0 |+ |+ |0 [+ |+
- MR c 0 + [0 |0 + |0 +
X 2 d |0 + |0 [0 + |+ +
g 0 5 e 0 = + + 0 + +
1. Costruire la mappa di queste delezioni.
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2. Vengono prese 5 mutazioni puntiformi che vengono saggiate peri ricombinanti di tipo selvatico con le delezioni
del punto 1. | risultati di questa analisi sono mostrati nella Tabella 2 ( + = ricombinazione; 0 = no
ricombinazione). Si determini 'ordine delle mutazioni puntiformi eventualmente modificando la mappa citologica.

TABELLA 2
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Due ceppi batterici auxotrofi vengono coniugati nel brodo di coltura, diluiti e poi inoculati e poi piastrati su un terreno
completo (piastra madre, contenente tutti i nutrienti).

Il genotipo dei batteri & il seguente:
met thr pan pro*hbiothist x mettthrtpantpro bio his~

Da questa piastra vengono fatti dei duplicati su terreni minimi aggiunti delle sostanze indicate nell’immagine.
* Dalla posizione delle colonie e dal tipo di terreno si determinino i genotipi dei batteri di ciascuna colonia.

Piastre duplicati: ciascuna piastra contiene terreni colturali minimi pit le sostanze aggiunte indicate qui sotto

piastra madre
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Vengono incrociati due ceppi di E. coli:
Hfr — metthistphe™ X F~ — met his phet

E noto che met™ entra nel ricevente (F~) per ultimo; quindi si selezionano i ricombinanti per met te si saggiano per la
presenza dei marcatori his* e phe ™. Di ciascun tipo si trovano:

metthistphe~ 400
metthistphet 4
metthis phe*t 80
met " his phe~ 205

1. Stabilire Uordine dei 3 geni e calcolare le distanze di mappa in unita di ricombinazione.
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