@}w@& > 1.
L’albero genealogico in figura rappresenta I'ereditarieta del carattere narice nera (simboli pieni) che segrega come
un carattere recessivo X-linked in questa mandria di lama.

Determinare la probabilita:
Che dallincrocio IlI5 x IV1 nasca un lama (senza specificare il sesso) con narice nera.

AA

Quesito alternativo:

Se l'allele narice nera fosse autosomico recessivo, con che probabilita nascerebbe un lama omozigote con

XY XA %S

narice normale dall'incrocio 112 x [14?
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| simboli pieni nel pedigree A sono affetti da emofilia, una malattia legata al sesso. Quelli del pedigree B sono malati di
fibrosi cistica, una malattia autosomica recessiva. Si calcoli la probabilita che dall’accoppiamento tra lHIA1 e 11IB1

nasca un figlio emofiliaco e portatore di fibrosi cistica.
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Una pianta con foglie Iarghe stelo alto e fiori rosa e stata incrociata con una pianta con foglie strette, stelo
basso e fiori bianchi.

Nomi dei geni corrispondenti: @@7@/—7

La F1 risultante, tutta identica, costituita da piante con fenotipo foglie larghe, stelo alto e fiori bianchi, &

stata incrociata con piante con fenotipo recessivo per i tre caratteri, ottenendo piante suddivise nelle
seguenti classi fenotipiche:

F2
Foglie larghe, stelo basso, fiori bianchi 15
Foglie strette, stelo basso, fiori bianchi 447
Foglie strette, stelo alto, fiori rosa 12
Foglie larghe, stelo basso, fiori rosa 135
Foglie larghe, stelo alto, fiori rosa 450
Foglie strette, stelo alto, fiori bianchi 126
Foglie larghe, stelo alto, fiori bianchi 140
Foglie strette, stelo basso, fiori rosa 128

* Determinare i genotipi degli individui parentali, i genotipi degli individui della F1. Successivamente
determinare: I'ordine dei geni e le distanze di mappa.

*+ Determinare anche il coefficiente di coincidenza e l'interferenza.
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Foglie larghe, stelo basso, fiori bianchi | +

P4+ W
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Foglie strette, stelo basso, fiori bianchi R

Foglie strette, stelo alto, fiori rosa Py

Foglie larghe, stelo basso, fiori rosa +
+
A

Foglie larghe, stelo alto, fiori rosa

Foglie strette, stelo alto, fiori bianchi
Foglie larghe, stelo alto, fiori bianchi
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Foglie strette, stelo basso, fiori rosa
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numero dei ricombinanti

Frequenza di ricombinazione = -
numero totale della progenie

Distanza di mappa = Frequenza di ricombinazione X 100
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Nel saggio a tre punti i cui risultati sono illustrati sotto, determinare

1. Lordine dei geni, [
2. Ledistanze di mappa relative.

3. Determinare anche il coefficiente di coincidenza e l'interferenza.
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